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های زئونوزکنتراسکوم رودولفی و آنیزاکیس پگرفی )نماتدآ: آنیزاکیده( بررسی انگل

( Brbus grypus( و شیربت )Mesopotamichthys sharpeyiجدا شده از ماهی بنی)

 تالاب شادگان به روش مولکولی
 4محمدحسین راضی جلالی -9مهرزاد مصباح -5عباس جلودار -*7فروغ محمدی

 بخش آبزیان، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه شهید چمران اهواز. 1

 گروه علوم پایه ، دانشکده دامپزشکی دانشگاه شهید چمران اهواز. 2

 دانشگاه شهید چمران اهوازگروه علوم درمانگاهی ، دانشکده دامپزشکی . 1

 گروه پاتوبیولوژی، دانشکده دامپزشکی دانشگاه شهید چمران اهواز. 3

 مقدمه

های خانواده آنیزاکیده )آنیزاکیس و ماهیان بنی و شیربت از ماهیان با ارزش اقتصادی و از خانواده کپورماهیان هستند. انگل

های منتقله از طریق تغذیه با د که گسترش جهانی دارند. اغلب بیماریباشهای زئونوز نیز میکنتراسکوم( شامل بعضی گونه

ها لاروهای اعضای خانواده هایی که عامل آنگردد. به بیماریجانوران آبی به نماتدهای جنس آنیزاکیس و کنتراسکوم برمی

پز تعداد موارد ی خام یا نیمگویند. با توجه به گسترش تمایل مردم به خوردن غذاهاآنیزاکیده هستند، آنیزاکیازیس می

آنیزاکیازیس رو به آفزایش گذاشته است. آنیزاکیدها بر اساس خصوصیات مورفولوژیکی قابل تفریق هستند اما بهترین روش 

( به طور ITS( در ناحیه )PCRای پلیمراز )تعیین گونه نماتدها تشخیص مولکولی است. به تازگی استفاده از واکنش زنجیره

.، 2440و همکاران،  Pontes.، 1997و همکاران،  Zhuهای آنیزاکیس استفاده شده است)در تشخیص گونهای گسترده

D’Amelio  ،های آنیزاکیس و کنتراسکوم جدا شده های جنسهای انگل(. هدف از این مطالعه تعیین گونه2444و همکاران

 باشد.مولکولی می ب ایران است، با استفاده از روشماهی بنی و شیربت تالاب شادگان استان خوزستان که بزرگترین تالا

 تشخیص مولکولی-بنی-شیربت-آنیزاکیس پگرفی-کنتراسکوم رودولفیهای کلیدی: واژه

 

 هامواد و روش
 تا 90 )مهر مرحله چند در شادگان تالاب از شده صید شیربت ماهی عدد 144 و بنی ماهی عدد 144 در این پژوهش تعداد

 دانشکده آبزیان بهداشت آزمایشگاه به و و بدون در نظر گرفتن فصل خاص، از صیادان محلی خریداری گردید(  96 اردیبهشت

 DNA  ،SinaPure استخراج کیت از با استفاده DNA استخراج مطالعه این شد. در منتقل اهواز چمران شهید دانشگاه دامپزشکی

DNA KIT،Cat. No.   PR881613/EX6011  بعد از استخراج ژنوم  .شد انجام تهران(، سیناکلون، )شرکتDNA ها،از نمونه 

 تعیین منظور به  انجام شد. ITSو به منظور توسعه کل قطعه  NC5-NC2( با استفاده از پرایمر PCRای پلیمراز )واکنش زنجیره

 برای جداگانه بصورت برگشت، و رفت اختصاصی آغازگرهای کمک به PCR محصول از میکرولیتر 04 نظر، مورد ژن توالی

-از نرم استفاده با فیلوژنی درخت ترسیم نیز پایان در .گردید یابیتوالی و تخلیص تهران ارسال و در آنجا در تکاپوزیست شرکت

 .گردید انجام MEGA7 افزار

 نتایج و بحث
روده ماهیان بنی و شیربت صید شده از های آنیزاکیس و کنتراسکوم از نماتدهای جنسپس از بررسی روده ماهیان مورد مطالعه 

ای بالا در ایران است، جداسازی شدند. بر اساس توالی یابی دوجهته های مهم بین المللی با غنای گونهتالاب شادگان که از تالاب
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( و بررسی فاصله ژنتیکی، همه نماتدها متعلق به دو گونه 1صورت گرفته همچنین ترسیم درخت فیلوژنی)شکل شماره 

( بودند. در این بررسی برای نخستین Contracaecum rudolphii( و کنتراسکوم رودولفی)Anisakis pegreffiiنیزاکیس پگرفی)آ

شود. در ایران اطلاعات بار گسترش آنیزاکیس پگرفی و کنتراسکوم رودلفی در ماهیان بنی و شیربت تالاب شادگان گزارش می

در ارتباط با  (. اولین مطالعه Aghazade ،2411و  Shamsiاجتماعی و اقتصادی وجود دارد )های مهم کمی در ارتباط با انگل

ای بر روی ( انجام شد، تا قبل از آن مطالعه2411خصوصیات ژنتیکی نماتد خانواده آنیزاکیده در ایران توسط شمسی و آقازاده )

ای که (. مطالعهBullini ،1993و  Paggi؛ 2449همکاران، و  Shamsiها در ایران انجام نشده بود )خصوصیات ژنتیکی نماتد

انجام دادند بررسی مورفولوژیکی و مولکولی نماتد کنتراسکوم بوده است که در این تحقیق گونه  2411شمسی و آقازاده در سال 

شخیص نماتد دهد که این روش برای تتشخیص دادند، مطالعات قبل از آن نشان می C.multipapillatum کنتراسکوم را

 (.2411و همکاران،  (Shamsiکنتراسکوم بسیار کاربردی و مناسب است 

 آنیزاکیسهای جداشده از ماهی حسون در دریای عمان آلودگی به ( در بررسی فیلوژنی آنیزاکیس1192پهلوان و همکاران )

است، تشخیص گزارش شده زاکیس پگرفیآنیرا گزارش کردند. در آن مطالعه که برای اولین بار آلودگی ماهی حسون به  پگرفی

 مولکولی 

انجام شد، در حالیکه  PCRسیتوکروم اکسیداز و به روش CO1 گونه آنیزاکیس با استفاده از توالی بخشی از ژن میتوکندریایی 

 استفاده گردید. NC5-NC2در مطالعه حاضر از توالی ژن 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
               

 

 

 

 

 

 با هاارگانیسم دیگر از مشابه هایتوالی و NC5-NC2 ژن توالی اساس بر شده جدا نماتدهای فیلوژنیک درخت: 7شکل 

آزمون  در تکرار درصد هاشاخه کنار است )اعدادreplication 1000 اساس  بر bootstrap . اعدادNJآنالیز  از استفاده

bootstrap است( ژن بانک در نظر مورد هایژن ثبت ها شمارهو  اعداد روبروی گونه 
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